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 جلسه شرح درس

 اول معرفی درس و مقدمات

 دوم MLPشبکه های عصبی مصنوعی 

 سوم LSTMو  RNNشبکه های عصبی بازگشتی 

 چهارم Pytorchنکات پیاده سازی با 

 پنجم CNNشبکه های عصبی پیچشی 

Word embedding   وAttention ششم 

 Transformer  وBERT هفتم 

 هشتم GNNشبکه های عصبی گرافی 

 نهم پیش بینی ساختار پروتئین با یادگیری عمیق

 دهم آلفافولد یک 

 یازدهم Evoformerفولد دو و آفا

 دوازدهم ارائه پروژه ها 
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